Kan maskininlarning hjalpa oss forutspa njurskada i

sepsispatienter?
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Arligen drabbas omkring 40000 minniskor i Sverige av sepsis och ca 20% avlider som
foljd av sjukdomen. Trots detta ar sepsis ett relativt okint sjukdomstillstand for
allmanheten och dven inom akademin ar det ett understuderat omrade. Saledes finns
det ett stort behov av en fordjupad forstaelse av sjukdomen. Sepsis ar ett tillstand
dar kroppens eget immunférsvar 6verreagerar pa en infektion vilket resulterar i

organsvikt.

Vanligt forekommande bland sepsispatienter
ar njursvikt, ett livshotande tillstand dér nju-
rarna inte langre klarar av att utfora sin funk-
tion. Vid njursvikt behover patienten dialys
for att ersdtta njurarnas funktion. Desto tidi-
gare njursvikten kan identifieras och behand-
las desto storre &r chanserna for patientens
overlevnad.

En radande hypotes &r att som foljd av
njursvikt kommer protein som normalt inte
finns i blodet att ackumuleras dar. Genom att
analysera blodplasma for protein med hjélp av
masspektrometri och maskininlérning, hoppas
vi att kunna forutspa om en given patient kom-
mer att utveckla njursvikt eller inte.

Med hjalp av maskininlarning har vi analy-
serat masspektrometridata av blodprover fran
sepsispatienter for att forsoka forutspa om en
patient kommer att utveckla njurskada till foljd
av sepsis.

Vi undersoker en rad olika mask-
ininldrningsmetoder, véalbeprovade savél som
oortodoxa, for att bygga en prediktionsmod-
ell for njurskada och eventuellt hitta en ny
biomarkor som kan anvidndas for att upptéacka
de patienter som befinner sig i riskzonen for
att utveckla njurskada som f6ljd av sepsis. En
biomarkor for att forutspa njurskada ér av stor
vikt da det i dagsliget endast existerar diag-
nostiska markorer.

En annan konsekvens av vart arbete &r en
ny riktning for forskning inom faltet, da en sa
storskalig analys av denna sort aldrig gjorts pa
proteindata fran sepsispatienter tidigare.

Var slutsats dr dessvérre att det i nuldget
inte med sdkerhet gar att forutspa njurskada,
men resultaten tyder pa att det med storre
méngder data hogst troligt kommer vara
mojligt att forutspa med god sdkerhet.



